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Nikon Eclipse 801 (1000-fold magnification).
Digital camera Nikon DS-5 Mc-U2

Programs Nis -elements and MultiScan v.14.02
I\/Iacrodeflnltlon (Swiatecki, 1997)
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Single regression in separate fjords and in all material
bacterial production versus different variables.

Parameter Hornsund N=15 Kongsfjorden N=18 Both fjords N=33

R?/R%adj P R?/R%adj P R?/R?%ad;j P
[o::4 65,0 0,47/0,43 0,005 0,52/0,48 0,002 0,56/0,54 <0,001
eDIC 0,52/0,48 0,002 0,33/0,28 0,01 0,45/0,43 <0,001
logChlor ns ns 0,20/0,17 0,024
ety 0,57/0,54 0,001 ns 0,13/0,10 0,037

T-114114Y 0,37/0,32 0,016 ns 0,30/0,27 0,001
logDOC ns ns 0,14/0,11 0,034
logPO4 0,32/0,27 0,03 ns ns
logNO3 0,55/0,52 0,001 ns ns
logNH4 0,55/0,52 0,001 ns ns
logTBN ns ns 0,30/0,27

logBBM ns 0,39/0,35 0,37/0,35
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In Pheo:ln BP: y=-2,3784 + 0,6756%X;
p = 0,00000; r ?2=0,5577; N=30
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Single regression in separate fjords and in all material
bacterial production versus different variables.

Parameter Hornsund N=15 Kongsfjorden N=18 Both fjords N=33

R?/R%adj P R?/R%adj P R?/R?%ad;j P
[o::4 65,0 0,47/0,43 0,005 0,52/0,48 0,002 0,56/0,54 <0,001
eDIC 0,52/0,48 0,002 0,33/0,28 0,01 0,45/0,43 <0,001
logChlor ns ns 0,20/0,17 0,024
ety 0,57/0,54 0,001 ns 0,13/0,10 0,037

T-114114Y 0,37/0,32 0,016 ns 0,30/0,27 0,001
logDOC ns ns 0,14/0,11 0,034
logPO4 0,32/0,27 0,03 ns ns
logNO3 0,55/0,52 0,001 ns ns
logNH4 0,55/0,52 0,001 ns ns
logTBN ns ns 0,30/0,27
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eDIC:InBP: y =-1,8931 - 4,7821E-12%x;
p = 0,00002; R? = 0,4473; n=33
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Single regression in separate fjords and in all material
bacterial production versus different variables.

Parameter Hornsund N=15 Kongsfjorden N=18 Both fjords N=33

R?/R%adj P R?/R%adj P R?/R?%ad;j P
[o::4 65,0 0,47/0,43 0,005 0,52/0,48 0,002 0,56/0,54 <0,001
eDIC 0,52/0,48 0,002 0,33/0,28 0,01 0,45/0,43 <0,001
logChlor ns ns 0,20/0,17 0,024
ety 0,57/0,54 0,001 ns 0,13/0,10 0,037

T-114114Y 0,37/0,32 0,016 ns 0,30/0,27 0,001
logDOC ns ns 0,14/0,11 0,034
logPO4 0,32/0,27 0,03 ns ns
logNO3 0,55/0,52 0,001 ns ns
logNH4 0,55/0,52 0,001 ns ns
logTBN ns ns 0,30/0,27

logBBM ns 0,39/0,35 0,37/0,35
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Single regression in separate fjords and in all material
bacterial production versus different variables.

Parameter Hornsund N=15 Kongsfjorden N=18 Both fjords N=33

R?/R%adj P R?/R%adj P R?/R?%ad;j P
[o::4 65,0 0,47/0,43 0,005 0,52/0,48 0,002 0,56/0,54 <0,001
eDIC 0,52/0,48 0,002 0,33/0,28 0,01 0,45/0,43 <0,001
logChlor ns ns 0,20/0,17 0,024
ety 0,57/0,54 0,001 ns 0,13/0,10 0,037

T-114114Y 0,37/0,32 0,016 ns 0,30/0,27 0,001
logDOC ns ns 0,14/0,11 0,034
logPO4 0,32/0,27 0,03 ns ns
logNO3 0,55/0,52 0,001 ns ns
logNH4 0,55/0,52 0,001 ns ns
logTBN ns ns 0,30/0,27

logBBM ns 0,39/0,35 0,37/0,35
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p=0,0018;r %2 =0,2980
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Single regression in separate fjords and in all material
bacterial production versus different variables.

Parameter Hornsund N=15 Kongsfjorden N=18 Both fjords N=33

R?/R%adj P R?/R%adj P R?/R?%ad;j P
[o::4 65,0 0,47/0,43 0,005 0,52/0,48 0,002 0,56/0,54 <0,001
eDIC 0,52/0,48 0,002 0,33/0,28 0,01 0,45/0,43 <0,001
logChlor ns ns 0,20/0,17 0,024
ety 0,57/0,54 0,001 ns 0,13/0,10 0,037

T-114114Y 0,37/0,32 0,016 ns 0,30/0,27 0,001
logDOC ns ns 0,14/0,11 0,034
logPO4 0,32/0,27 0,03 ns ns
logNO3 0,55/0,52 0,001 ns ns
logNH4 0,55/0,52 0,001 ns ns
logTBN ns ns 0,30/0,27

logBBM ns 0,39/0,35 0,37/0,35
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Multiple regression in both fjords
- bacterial production versus different variables.

Intercept -16,725 -3,389 0,003 0,84/0,80 <0,00001 25
Temp 0,368 3,582 0,002

salinity 0,437 2,765 0,012
logNH4 0,190 2,847 0,010

eDIC -0,001 -4,544  <0,001
logFeofit 0,424 3,805 0,001
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